Descifrado el genoma de uno de los linfomas mas
agresivos

e El linfoma de células del manto es un cancer de células sanguineas muy agresivo
y de dificil tratamiento

e El analisis del genoma tumoral de méas de 30 pacientes permite identificar
nuevas dianas terapéuticas

Oviedo, 21 de octubre de 2013. El linfoma de células del manto es un cancer muy
agresivo y de dificil tratamiento originado en células de la sangre y de los ganglios
linfaticos. Para identificar las alteraciones moleculares responsables de este tumor y
facilitar el desarrollo de nuevos tratamientos, un equipo de cientificos liderados por los
Dres. Xose S. Puente y Carlos Lopez-Otin de la Universidad de Oviedo, y los Dres.
Silvia Bea y Elias Campo del IDIBAPS, Hospital Clinic, Universidad de Barcelona, han
secuenciado el genoma de mas de 30 de estos linfomas. El resultado de este trabajo,
publicado hoy en la prestigiosa revista norteamericana Proceedings of the National
Academy of Sciences, presenta el primer analisis gendmico global de esta enfermedad.
“Este estudio permite conocer mejor las causas y la evoluciéon de esta compleja
neoplasia y ha identificado dianas para nuevos tratamientos”, comenta la Dra. Silvia
Bea, primera firmante del estudio.

Los autores han analizado el genoma de las células tumorales al inicio de la enfermedad
y al cabo de varios afios después del tratamiento en el momento de la recaida de la
misma. De esta manera, se ha podido valorar las modificaciones en el genoma
relacionados con la evolucion de la enfermedad. Estos analisis han permitido descubrir
diversos genes implicados en la progresion de estos linfomas y en la generacion de
mecanismos de resistencia a la quimioterapia. Ademas, se ha definido un grupo de
pacientes con una evolucion muy rapida de la enfermedad que presentan mutaciones en
los genes NOTCH1 y NOTCH2. Estas mutaciones pueden ser dianas terapéuticas
porque ya existen farmacos que bloquean su actividad y podrian ser Gtiles en los casos
mas complicados de linfoma de células del manto. También se ha identificado un grupo
de pacientes con un pequefio nimero de mutaciones en el tumor y cuya enfermedad
evoluciona muy lentamente. De esta manera, el conocimiento del genoma de estos
linfomas puede orientar en la seleccion de tratamientos més adecuados para cada
paciente.
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El presente trabajo se ha llevado a cabo gracias a la financiacion de la Association for
International Cancer Research (Reino Unido), la Lymphoma Research Foundation
(EEUU) vy el Instituto de Salud Carlos Il (Espafia), e ilustra como las nuevas
tecnologias de secuenciacién de genomas estdn revolucionando el estudio y el
conocimiento de distintos tipos de cancer. Asi, durante los ultimos tres afios el
Consorcio para el Estudio Gendémico de la Leucemia Linfatica Cronica, del cual
también forman parte estos investigadores, ha secuenciado el genoma de cientos de
pacientes con la leucemia mas frecuente en nuestra sociedad, identificando nuevos
mecanismos de progresion tumoral y nuevas dianas terapéuticas. Estos estudios han de
permitir la aplicacion de los estudios gendémicos en la practica clinica para mejorar el
diagnostico y tratamiento de los enfermos de cancer.
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